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Zum Titelbild

Die HIV-Protease spielt eine wichtige Rolle fiir die Funktion des AIDS-Virus (Abschnitt 27.3). Aus einem Vorldufer-
Protein erzeugt sie durch spezifische Spaltung mehrere vom Virus benétigte Proteine. Eine Hemmung dieses Enzyms
verhindert u.a. die Vermehrung des AIDS-Virus. Das Titelbild zeigt die 3D-Struktur eines Komplexes der
HIV-Protease, die als Homo-Dimer aus zwei identischen Ketten zusammengesetzt ist, mit einem niedermoleku-
laren Inhibitor (Struktur 27.19, Abb. 27.13, Abschnitt 27.4). Fiir das Protein ist der Verlauf des Gerlsts der
Aminoséiuren in idealisierter Form, als Band, wiedergegeben. Vorne links ist der Inhibitor nochmals groff dargestellt.
(© 1. Brickmann und H. Vollhardt, Institut fiir Physikalische Chemie der TH Darmstadt).
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